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18-3 16 16

4-2 193 20.3 193 20.3

6-7 12 17 12 17
19-2 12 13 12 13

1-2 13 17 13 17

7-1 252 26.2 25.2 26.2

8-1 16 16

11 17

3-2 14 14

2-1 9 16 9 16
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5-5 13 13
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2 4-2 7-1 15-3 D55818
3 6-7 8-1 6-4 17-2
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6 X-1

SX S EI VYA

() STR&EREFLLYS

RREIRA EXPASY tools IATHBELLY , HHEE%ETF ATCC, DSMZ, JCRB #1 RIKEN 4z
A9 2455 NMAREER STR #3E. MRFENMERER T LARESXEBITEZNFARRELE
BHTLEXS , AFP®RIEAR S BER BT SEMERERFITILN.




= Applied Project: 2025-4-21-3
h% Biosystems
GeneMapper® ID-X 1.5

Sample Name sQ
LmPC-5
[ = A S E—
80 160 240 320 400 480
] ] ] ] ] |
3600—
2400-
1200—
8 N ey O Y L —YN - A A
19.3 17
20.3
MPC-5 | |
T 12 '/ 7\ 1] e
_ 80 160 240 320 400 480
3900-—
2600-
1300- ‘
0 1 [‘. AN . A
13 17 252 16 14
262
MPC-5
[ 21 | (s e [ 131 | s
80 160 240 320 400 480
| | | |
660L
440L
2201 ﬂ
0 L. LJ._ - bs, PO — A _ﬂ A .J"LJ" I
9 18.‘1 17.3 16.1 16
17.1
[VPC5 \ |
[ THO1 | [ D5S81s |NNNNNONNN [ 121
_ 8q 16q 240 320 40q 480‘
1800-
1200-
600—
O A [ PO R wl
13

EH#— T0H 21,2025 04:59 4+, CST Printed by: gmid Page 1 of 1




	细胞遗传质量鉴定检测
	Cell Line Authentication Service
	STR 基因型检测报告
	报 告 说 明
	样 品 信 息
	检 测 结 果

	(一)    检验基本情况
	(二)    各样本描述
	（三） 样本分型结果
	其 他 说 明

	(一)    分型方案及位点分布
	(二)    STR 数据库比对


